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Déjà 10 années d’investigation
• 2006/2007 - détection par PCR des champignons 

associés : Botryosphaeriaceae largement représentées,

• Une trentaine d’espèces recensée sur vigne, dont : 
Diplodia seriata (ex B. obtusa) , Neofusicoccum parvum 
(ex B. parva) , Diplodia mutila (ex B. stevensii), 
Lasiodiplodia theobromae, Botryosphaeria dothidea , 
Botryosphaeria lutea, Botryosphaeria viticola, 

• Val de Loire, 3 espèces retrouvées : Diplodia 
seriata, Neofusicoccum parvum, Diplmodia mutila.
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Des questions en suspens
• Les souches isolées sur écorce se retrouvent-elles dans 

le bois ?

• Combien de souches différentes dans un cep ?

• Les symptômes sont-ils liés à une souche particulière ?

• Un seul événement contaminant ou plusieurs ?

• Distance de migration d’une souche contaminante dans 
le cep ?

• Modalités d’expansion d’un cep à un autre ?

• Lien entre génotype et virulence ?
Une méthode génétique de différenciation

des souches entre-elles
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Des travaux préliminaires
• Caractérisation infra-spécifique par UP-PCR pour 

l’espèce N. luteum,

• Caractérisation infra-spécifique de Botrytis cinerea par 
RAPD,

• Etude de la virulence de N. luteum et N. australe

• Caractérisation infra-spécifique de D. seriata par 
microsatellites,
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méthode
• Collection de Botryosphaeriaceae  du CRB 

« MICROORGANISMES VIGNE VIN » de l’IFV 
(Languedoc, Val de Loire),

• 7 amorces testées sur les trois espèces retrouvées en 
Val de Loire,

• Etude du polymorphisme révélé,

• Optimisation des conditions d’amplification,

Primer Séquence Référence 
L15/AS19 GAG GGT GGC GGC TAG  Lubeck et al. 1998, Billones-Baaijens 2013 

L21 GGA TCC GAG GGG TGG CGG TTC T  Lubeck et al. 1998, Billones-Baaijens 2014 

AA2M2 CTG CGA CCC AGA GCG G  Lubeck et al. 1998, Billones-Baaijens 2015 
B15 GGA GGG TGT T  Coarer et al. 1999 

D03 GTC GCC GTA C  Coarer et al. 2000 

F16 GGA GTA CTG G Coarer et al. 2001 
UBC 809 AG AG AG AG AG AG AG AG G  Qiu et al. 2015 
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résultats

• B15 et L15 : polymorphisme suffisant : 70 et 80 % de 
diversité pour D. seriata et D. mutila,

• Diversité de 7 et 44 % pour N. parvum,

Test de nouvelles amorces pour N. parvum
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résultats
• 20 nouvelles amorces testées,

• A2 permet de révéler le polymorphisme au sein de N. 
parvum,



8

La Recherche vous parle – Tours, 19 décembre 2016

Application terrain

• Deux parcelles Melon B suivies par la CA44 et dans le 
cadre du projet IFV MdB Oeno,

• Cartographie des ceps symptomatiques, 

• Echantillonnage après la chute des feuilles,

• Prélèvements effectués sur deux sarments différents.
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Application terrain : résultats

• Pas de passage écorce -> bois constaté,

• Présence dans un sarment n’entraîne pas la présence 
dans le deuxième, 

• Si présence dans les deux sarments, souches ou 
espèces différentes (souche communes < 10% des cas),

• Pas de souches communes dans le rang.



Merci pour votre attention
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